Foradling av art for 6kad motstandskraft mot rotrota

Malet med forskningsprojektet ar att utveckla nya artsorter med hog resistens mot artrotrota,
som samtidigt behaller dagens dvriga dnskvérda produktionsegenskaper. Sjukdomen orsakas
framst av algsvampen Aphanomyces euteiches, mot vilken det varken finns kommersiellt
resistent vaxtmaterial eller kemiska bekampningsmedel. Vi har korsat en icke-kommersiell
artlinje (P1180693), som uppvisar partiell resistens mot denna sjukdom, med en svensk
produktionssort (Linnea) for att identifiera de gener som bidrar till denna resistens. En ny
teknik for storskalig genotypning (RAD-Seq) utnyttjades for att identifiera genetiska
markdrer som ar kopplade till resistens mot artrotrota. Vi identifierade 14 genetiska markorer
som signifikant korrelerade med resistens mot &rtrotrota. Dessa 14 markorer var lokaliserade
i tva olika regioner (QTL1 och QTL2), bada pd kromosom 4. De identifierade genetiska
markorerna kan darfor inga som en del av det beslutsunderlag som framtida urval inom
foradlingsprocessen baseras pa. Resultaten forvantas leda till nya artsorter med resistens mot
rotrota, vilket ar en mycket effektiv och miljovanlig véaxtskyddsstrategi som dessutom &r helt
kompatibel med principer for integrerat vaxtskydd och ekologisk odling. Projektet stods av
Stiftelsen Lantbruksforskning.

Figur 1: Exempel fran faltforsok vid Findus forsoksstation i Bjuv. (A) Faltforsok. (B) Artsort
Linnea (L) i falt. (C) Artsort P1180693 (P) i falt. (D) Exempel pa vita (L) respektive lila (P)
blommor. (E) Exempel pa plantor med klangen istallet for smablad (L, véanster) respektive
smablad (P, hoger). (F) Exempel pa skrynkliga (L) respektive slata (P) fron.



